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Инсулиновый рецептор играет ключевую роль в регуляции гомеостаза углеводов, процесса, который в неблагоприятных условиях может привести к ряду клинических заболеваний. Принадлежит к семейству рецепторных тирозинкиназ и состоит из трех доменов: внеклеточный рецепторный домен, трансмембранный (ТМ) домен, внутриклеточный киназный домен.
Для понимания механизма функционирования данного рецептора необходимо знать пространственную структуру димера трансмембранного домена, поскольку он может играть ключевую роль в передаче сигнала в клетку. Исследование ТМ-домена экспериментальными методами затруднено, поэтому в настоящей работе использовали методы компьютерного моделирования.
С помощью метода гидрофобного соответствия были предсказаны 6 различных вариантов пространственной упаковки димера ТМ-домена инсулинового рецептора. Были рассчитаны их геометрические параметры. Для каждой из полученных структур проведён расчёт молекулярной динамики в гидратированном липидном бислое.
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